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GTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGAT
TTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTG
GTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGAT
CATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTT
CATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
CAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGT
CCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCT
GTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATC
AACTTAGTTTATCTATTTTTACTATCCTTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATG
AACTTAGTTTATCTATTTTTACTATCCTTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGT
GCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTT
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGATTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGATTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT

ATGATAGGGAACTTTTGCTAAAATTACAGCAGCAGGTACAGCAACTTCAGGGACAATTACAACAGCTAAAAGCACAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGC
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ACCATCAACTTTTGAGCTGTAAGTAGTAAACTGCGAACTACCATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGT
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
All transposon sequence

GCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAA
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
TATCTATTTTTACTATCCTTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
GGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCG
AGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAA
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
CTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTT
CAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCG
GTAGTAAACTGCGAACTACCATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTC
CCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTGA
CTGCGAACTACCATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTG
CTGCGAACTACCATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTG
CTGCGAACTACCATTAGAGGTATTCTGTAATCCACCACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTG
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
CCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
CCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
ACCATTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCT
GTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATC
CTTTATATATTCTACTACAATTTACCTACAAGAAATTTTCCCTAATTATAATCATTGGTTAATAAGTGGGGTAGCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCG
CTTTATATATTCTACTACAATTTACCTACAAGAAATTTTCCCTAATTATAATCATTGGTTAATAAGTGGGGTAGCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCG
CTTTATATATTCTACTACAATTTACCTACAAGAAATTTTCCCTAATTATAATCATTGGTTAATAAGTGGGGTAGCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
GACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCC
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAACTC
TCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
GAGCTAACTTTATATATTCTACTACAATTTACCTACAAGAAATTTTCCCTAATTATAATCATTGGTTAATAAGTGGGGTAGCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGC
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
AGGTACAGCAACTTCAGGGACAATTACAACAGCTAAAAGCACAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACC
AGGTACAGCAACTTCAGGGACAATTACAACAGCTAAAAGCACAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACC
AGGTACAGCAACTTCAGGGACAATTACAACAGCTAAAAGCACAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACC
AGGTACAGCAACTTCAGGGACAATTACAACAGCTAAAAGCACAGGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACC
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
ATCCTTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTT
ACAAGAAATTTTCCCTAATTATAATCATTGGTTAATAAGTGGGGTAGCTTGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATAC
CTCTAGTCCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGTGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTT
GGGTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
AGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGGTCTGCGTTGTCGGGAAGATGCGTGATCTGATCCTTCAA
ACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGG
ACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGG
ACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGG
ACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGG
ACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTTTGCTTTGCCACGGAACGG
ATCCTTATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTT
AGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTT
AGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTT
CCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTGA
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
CTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTGATTTTGAACTTT
CTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTT
TATTAGACCATCTCTTATAGTAAATAATAACATTAAACTAACAGGTTGGCTGATAAGTCCCCGGTCTCTAGACCCTATAGTGAGTCGTATTAGAATTCCCGATCCCCGCCACGGTTGATGAGAGCTTTGTTGTAGGTGGACCAGTTGGTG
ACCCTATAGTGAGTCGTATTACTCGAGCTAGCCATGGCGCCACGCGTCCCGGCCGCACTATACCCTTCAAGCTTTGAAAAATAAACTTAATTATTATATATGTTATTTAGCTAGTTTTTTTAATTAAAGTTAAAATCGAGAGCTTGTTTG
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